
Comprensione del ruolo di alcuni putativi interattori proteici di rpL3 e del suo 
trascritto primario identificati mediante spettrometria di massa sui prodotti di 
esperimenti di “GST Pull Down” e “RNA Pull Down”, quali hnRNP H1, NPM e 
KHSRP, nella regolazione post-trascrizionale del gene di rpL3.	


